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CG2309.AA   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MANYQTAHAQERRIQELDQTVESIFDVRKRMGKGAYGIVWKATDRRTKNTVALKKVFDAFRDETDAQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTYREVIFLRAFRCHPNIVRLVDIFK~~~~~~ 
C05D10.2.A  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTDDVDTHIHEKFDLQKRLGKGAYGIVWKAYDKRSRETVALKKIFDAFRNPTDSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTFREVMFLQEFGKHPNVIKLYNIFR~~~~~~ 
28486935.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCAAEVDRHVAQRYLIKRRLGKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EFGGHPNIIRLLDVIP~~~~~~ 
20903997.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCAAEVDRHVAQRYLIKRRLGKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EFGGHPNIIRLLDVIP~~~~~~ 
29244575.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCAAEVDRHVAQRYLIKRRLGKGAYGIVWKAMDRRTGEVVAIKKIFDAFRDQIDAQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTFREIMLLKEFGGHPNIIRLLDVIP~~~~~~ 
27662128.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCAAEVDRHVSQRYLIKRRLGKGAYGIVWKAMDRRTGEVVAIKKIFDAFRDQTDAQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTFREIMLLREFGGHPNIIRLLDVIP~~~~~~ 
27545428.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCAAEVDRHVSQRYLIKRRLGKGAYGIVWKAMDRRTGEVVAIKKIFDAFRDQTDAQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTFREIMLLREFGGHPNIIRLLDVIP~~~~~~ 
Erk7        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCT~VVDPRIVRRYLLRRQLGQGAYGIVWKAVDRRTGEVVAIKKIFDAFRDKTDAQDMGFLLAPPTHTPVFLSLQRTFREITLLQEFGDHPNIISLLDVIR~~~~~~ 
2erk_       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~P~~~EMVRGQ~~~~VFDVGPRYTN~LSYIGEGAYGMVCSAYDNLNKVRVAIKKIS~PFEHQTYCQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKILLRFR~HENIIGINDIIR~~~~~~ 
16758698.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAAAAAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~P~~~EMVRGQ~~~~VFDVGPRYTN~LSYIGEGAYGMVCSAYDNLNKVRVAIKKIS~PFEHQTYCQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKILLRFR~HENIIGINDIIR~~~~~~ 
6754632.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAAAAAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~P~~~EMVRGQ~~~~VFDVGPRYTN~LSYIGEGAYGMVCSAYDNLNKVRVAIKKIS~PFEHQTYCQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKILLRFR~HENIIGINDIIR~~~~~~ 
Erk2        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVRGQ~~~~VFDVGPRYTN~LSYIGEGAYGMVCSAYDNVNKVRVAIKKIS~PFEHQTYCQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKILLRFR~HENIIGINDIIR~~~~~~ 
21489933.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAAAAAPGGGGGEPRGTAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VVPVVPGEVEVVKGQ~~~~PFDVGPRYTQ~LQYIGEGAYGMVSSAYDHVRKTRVAIKKIS~PFEHQTYCQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIQILLRFR~HENVIGIRDILR~~~~~~ 
8393331.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAAAAAPGGGGGEPRGTAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VVPVVPGEVEVVKGQ~~~~PFDVGPRYTQ~LQYIGEGAYGMVSSAYDHVRKTRVAIKKIS~PFEHQTYCQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIQILLGFR~HENVIGIRDILR~~~~~~ 
Erk1        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAAAAQGGGGGEPRRTEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VGPGVPGEVEMVKGQ~~~~PFDVGPRYTQ~LQYIGEGAYGMVSSAYDHVRKTRVAIKKIS~PFEHQTYCQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIQILLRFR~HENVIGIRDILR~~~~~~ 
mpk-1.AA    ~~~~~~MPTWIPNNLCAQPTTRNAKPPSNGHPQATQQQSAPGSLAYRNSSNIPNGATNHVRQQKWQYTRSGHRKMADGEAVISTVNNVEEVHGQ~~~~LFEVAPRYVN~LSYIGEGAYGMVASALDTITRDRVAIKKIS~PFEHQTFCQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKILNRFK~HENIINIQEIIR~~~~~~ 
6754634.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAEPLKEEDGEDGSGEPPGRVKAEPVHTA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASVVAKNLALLKARSFDVTFDVGDEYEI~IETIGNGAYGVVSSARRRLTGQQVAIKKIPNAFDVVTNAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLRELKILKHFK~HDNIIAIKDILK~~~~~~ 
Erk5        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAEPLKEEDGEDGSAEPPAREGRTRPHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CLCSAKNLALLKARSFDVTFDVGDEYEI~IETIGNGAYGVVSSARRRLTGQQVAIKKIPNAFDVVTNAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLRELKILKHFK~HDNIIAIKDILR~~~~~~ 
15231196.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNTGGGQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YTDFPAVETHGGQFISYDIFGSLFEITSKYRPPIIPIGRGAYGIVCSVLDTETNELVAMKKIANAFDNHMDAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKLLRHLD~HENIIAIRDVVP~~~~~~ 
15224359.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDGGSGQPAADTEMTEAPGGFPAAAPSPQMPGIENIPATLSHGGRFIQYNIFGNIFEVTAKYKPPIMPIGKGAYGIVCSAMNSETNESVAIKKIANAFDNKIDAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKLLRHMD~HENIVAIRDIIP~~~~~~ 
15231753.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEPTNDAETLETQGEVTTAIWPS~~~SQILKTTIDIPGTLSHDGRYIQYNLFGHIFELPAKYKPPIRPIGRGACGIVCSAVDSETNEKVAIKKITQVFDNTIEAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKLLRHFD~HENIVAIRDVIL~~~~~~ 
18378855.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSIEKPF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FGDDSN~RGVSINGGRYVQYNVYGNLFEVSKKYVPPLRPIGRGASGIVCAAWNSETGEEVAIKKIGNAFGNIIDAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKLLKHMD~HDNVIAIIDIIR~~~~~~ 
15234152.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSAESCFGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGDQSSSKGVATHGGSYVQYNVYGNLFEVSRKYVPPLRPIGRGAYGIVCAATNSETGEEVAIKKIGNAFDNIIDAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKLLKHMD~HENVIAVKDIIK~~~~~~ 
30690210.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGESSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GSTEHCIKVVPTHGGRYVQYNVYGQLFEVSRKYVPPIRPIGRGACGIVCAAVNSVTGEKVAIKKIGNAFDNIIDAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKLLRHMD~HENVITIKDIVR~~~~~~ 
15223026.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEKREDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GILTYDGRYVMYNVLGNIFELSSKYIPPIEPIGRGAYGIVCCATNSETNEEVAIKKIANAFDNRVDAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLREIKLLSHMD~HDNVIKIKDIIE~~~~~~ 
18406388.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MATPVDP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PNGIRNQGKHY~FSMWQTLFEIDTKYVP~IKPIGRGAYGVVCSSVNRESNERVAIKKIHNVFENRIDAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLRELKLLRHLR~HENVVALKDVMM~~~~~~ 
15218451.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MATLVDP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PNGIRNEGKHY~FSMWQTLFEIDTKYMP~IKPIGRGAYGVVCSSVNSDTNEKVAIKKIHNVYENRIDAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLRELKLLRHLR~HENVIALKDVMM~~~~~~ 
15224120.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAMLVEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PNGIKQQGKHY~YSMWQTLFEIDTKYVP~IKPIGRGAYGVVCSSINRETNERVAIKKIHNVFENRVDAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLRELKLLRHVR~HENVIALKDVML~~~~~~ 
15234397.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAMLVDP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PNGIRQEGKHY~YTMWQTLFEIDTKYVP~IKPIGRGAYGVVCSSINSETNERVAIKKIHNVFENRIDAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RTLRELKLLRHVR~HENVISLKDVML~~~~~~ 
15231915.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEFFTEYGDANRYRI~LEVIGKGSYGVVCAAIDTQTGEKVAIKKINDVFEHVSDAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RILREVKLLRLLR~HPDIVEIKSIML~~~~~~ 
15220806.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEFFTEYGDANRYRI~LEVIGKGSYGVVCAAIDTHTGEKVAIKKINDVFEHISDAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RILREVKLLRLLR~HPDIVEIKSIML~~~~~~ 
18406088.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MQQDNRKKNNLEMEFFSDYGDANRFKV~QEVIGKGSYGVVCSAIDTLTGEKVAIKKIHDIFEHISDAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RILREIKLLRLLR~HPDIVEIKHIML~~~~~~ 
30685711.p  MGGGGNLVDGVRRWLFQRPSSSSSSSSSNNNNNNHEQPIFNSSSFSSSSNPNHSANSGELIIEEDLDFSGLTLINVPKRNHLPMDPHKKG~~ETEFFTEYGEANRYQI~QEVVGKGSYGVVASAVDSHTGERVAIKKINDVFEHVSDAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RILREIKLLRLLR~HPDVVEIKHIML~~~~~~ 
15220976.p  MGGGGNLVDGVRRWLFQRPSSSSSSSSSNNNNNNHEQPIFNSSSFSSSSNPNHSANSGELIIEEDLDFSGLTLINVPKRNHLPMDPHKKG~~ETEFFTEYGEANRYQI~QEVVGKGSYGVVASAVDSHTGERVAIKKINDVFEHVSDAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RILREIKLLRLLR~HPDVVEIKHIML~~~~~~ 
18410420.p  MGGGGNLVDGVRRWLFFQRRPSSSSSS~~~~~NNHDQ~IQNPPTVS~~~NPNDDED~~~~~LKKLTDPSKLRQIKVQQRNHLPMEKKGIP~~NAEFFTEYGEANRYQI~QEVVGKGSYGVVGSAIDTHTGERVAIKKINDVFDHISDAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RILREIKLLRLLL~HPDVVEIKHIML~~~~~~ 
18401750.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDPHKKVALETEFFTEYGEASRYQI~QEVIGKGSYGVVASAIDTHSGEKVAIKKINDVFEHVSDAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RILREIKLLRLLR~HPDIVEIKHVML~~~~~~ 
30677926.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLEKEFFTEYGEASQYQI~QEVVGKGSYGVVASAECPHTGGKVAIKKMTNVFEHVSDAI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RILREIKLLRLLR~HPDIVEIKHIML~~~~~~ 
15239634.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MQPDHRKKSSVEVDFFTEYGEGSRYRI~EEVIGKGSYGVVCSAYDTHTGEKVAIKKINDIFEHVSDAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RILREIKLLRLLR~HPDIVEIKHILL~~~~~~ 
C04G6.1.AA  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSARTTLYRAPNYYSTNIIEHKTYSISKNTVNKSKMAAPAESHARLDGRFWLEGTPYLAEENVGAGAYGVVCKAMDTRNKKQVAIKKIPRAFTAHTLAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RSLREVRILRELL~HENIIAVLDMFT~~~~~~ 
F09C12.2.A  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLKTRSTVTLYRAPDYYSKNVFLEEQ~SGSKSCSN~~~~~~~~~~~~~~~DLFCLEATQYLAQENLGAGAFGVVCRAIDSKLNKQVAIKKITRVFKNQSTAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CALREIRITRELS~HENIINSTDVLM~~~~~~ 
27369906.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAEKGDCIASVYGYDLGGRFIDFQPLGFGVNGLVLSATDSRACRKVAVKKIVLSDARSMKHA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LREIKIIRRLD~HDNIVKVYEVLGPKGS~~ 
Erk4        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAEKGDCIASVYGYDLGGRFVDFQPLGFGVNGLVLSAVDSRACRKVAVKKIALSDARSMKHA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LREIKIIRRLD~HDNIVKVYEVLGPKGT~~ 
27679318.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAEKGDCIASVYGYDLGGRFTDFQPLGFGVNGLVLSATDSRACRKVAVKKIVLSDARSMKHA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LREIKIIRRLD~HDNIVKVYEVLGPKGS~~ 
31560797.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAEKFESLMNIHGFDLGSRYMDLKPLGCGGNGLVFSAVDNDCDKRVAIKKIVLTDPQSVKHA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LREIKIIRRLD~HDNIVKVFEILGPSGSQL 
Erk3        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAEKFESLMNIHGFDLGSRYMDLKPLGCGGNGLVFSAVDNDCDKRVAIKKIVLTDPQSVKHA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LREIKIIRRLD~HDNIVKVFEILGPSGSQL 
13928856.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAEKFESLMNIHGFDLGSRYMDLKPLGCGGNGLVFSAVDNDCDKRVAIKKIVLTDPQSVKHA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LREIKIIRRLD~HDNIVKVFEILGPSGSQL 
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CG2309.AA   ~~~~~~~ASNNLDFYLVFEFMESDLHNVIKRGNVLKDVHKRFVMYQLINAIKFIHSGNVIHRDLK~~~~~~~~~PSNILID~SKCRLKVADFGLART~~~~LSSRRIYDDLEQDGMLTDYVATRWYRAPEILVAS~RNYTKGIDMWGLGCILGEMIRQKPLFQGTSTVNQIEKIVTSLPNVTKLDIASIGPSFGSVLLSR 
C05D10.2.A  ~~~~~~~ADNDRDIYLAFEFMEADLHNVIKKGSILKDVHKQYIMCQLFRAIRFLHSGNVLHRDLK~~~~~~~~~PSNVLLD~ADCRVKLADFGLARS~~~~LSSLEDYPEGQKMPDLTEYVATRWYRSPEILLAA~KRYTKGVDMWSLGCILAEMLIGRALFPGSSTINQIERIMNTIAKPSRADIASIGSHYAASVLEK 
28486935.m  ~~~~~~~AKNDRDIYLVFESMDTDLNAVIQKGRLLKDIHKRCIFYQLLRATKFIHSGRVIHRDQKGPQAHRSFQPANVLLD~SACRVKLCDFGLARS~~~~LG~~~DLPEGPGGQALTEYVATRWYRAPEVLLSS~RWYTPGVDMWSLGCILGEMLRGQPLFPGTSTFHQLELILKTIPLPSMEELQDLGSDYSALILQN 
20903997.m  ~~~~~~~AKNDRDIYLVFESMDTDLNAVIQKGRLLKDIHKRCIFYQLLRATKFIHSGRVIHRDQKGPQAHRSFQPANVLLD~SACRVKLCDFGLARS~~~~LG~~~DLPEGPGGQALTEYVATRWYRAPEVLLSS~RWYTPGVDMWSLGCILGEMLRGQPLFPGTSTFHQLELILKTIPLPSMEELQDLGSDYSALILQN 
29244575.m  ~~~~~~~AKNDRDIYLVFESMDTDLNAVIQKGRLLKDIHKRCIFYQLLRATKFIHSGRVIHRDQK~~~~~~~~~PANVLLD~SACRVKLCDFGLARS~~~~LG~~~DLPEGPGGQALTEYVATRWYRAPEVLLSS~RWYTPGVDMWSLGCILGEMLRGQPLFPGTSTFHQLELILKTIPLPSMEELQDLGSDYSALILQN 
27662128.r  ~~~~~~~AKNDRDIYLVFESMDTDLNAVIQKGRLLEDIHKRCIFYQLLRATKFIHSGRVIHRDQK~~~~~~~~~PANVLLD~AACRVKLCDFGLARS~~~~LS~~~DFPEGPGGQALTEYVATRWYRAPEVLLSS~RWYTPGVDMWSLGCILGEMLRGQPLFPGTSTFHQLELILETIPLPSMEELQGLGSDYSALILQN 
27545428.r  ~~~~~~~AKNDRDIYLVFESMDTDLNAVIQKGRLLEDIHKRCIFYQLLRATKFIHSGRVIHRDQK~~~~~~~~~PANVLLD~AACRVKLCDFGLARS~~~~LS~~~DFPEGPGGQALTEYVATRWYRAPEVLLSS~RWYTPGVDMWSLGCILGEMLRGQPLFPGTSTFHQLELILETIPLPSMEELQGLGSDYSALILQN 
Erk7        ~~~~~~~AENDRDIYLVFEFMDTDLNAVIRKGGLLQDVHVRSIFYQLLRATRFLHSGHVVHRDQK~~~~~~~~~PSNVLLD~ANCTVKLCDFGLARS~~~~LG~~~DLPEGPEDQAVTEYVATRWYRAPEVLLSS~HRYTLGVDMWSLGCILGEMLRGRPLFPGTSTLHQLELILETIPPPSEEDLLALGSGCRASVLHQ 
2erk_       ~~~~APTIEQMKDVYIVQDLMETDLYKLLKT~QHLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLLN~TTCDLKICDFGLAR~~~~~VA~~~~DPDHDHTGFLXEXVATRWYRAPEIMLNS~KGYTKSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLS 
16758698.r  ~~~~APTIEQMKDVYIVQDLMETDLYKLLKT~QHLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLLN~TTCDLKICDFGLAR~~~~~VA~~~~DPDHDHTGFLTEYVATRWYRAPEIMLNS~KGYTKSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLS 
6754632.m   ~~~~APTIEQMKDVYIVQDLMETDLYKLLKT~QHLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLLN~TTCDLKICDFGLAR~~~~~VA~~~~DPDHDHTGFLTEYVATRWYRAPEIMLNS~KGYTKSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLS 
Erk2        ~~~~APTIEQMKDVYIVQDLMETDLYKLLKT~QHLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLLN~TTCDLKICDFGLAR~~~~~VA~~~~DPDHDHTGFLTEYVATRWYRAPEIMLNS~KGYTKSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLS 
21489933.m  ~~~~APTLEAMRDVYIVQDLMETDLYKLLKS~QQLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLIN~TTCDLKICDFGLAR~~~~~IA~~~~DPEHDHTGFLTEYVATRWYRAPEIMLNS~KGYTKSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINMKARNYLQS 
8393331.r   ~~~~APTLEAMRDVYIVQDLMETDLYKLLKS~QQLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLIN~TTCDLKICDFGLAR~~~~~IA~~~~DPEHDHTGFLTEYVATRWYRAPEIMLNS~KGYTKSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINMKARNYLQS 
Erk1        ~~~~ASTLEAMRDVYIVQDLMETDLYKLLKS~QQLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLSN~TTCDLKICDFGLAR~~~~~IA~~~~DPEHDHTGFLTEYVATRWYRAPEIMLNS~KGYTKSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINMKARNYLQS 
mpk-1.AA    ~~~~SETVDSLKDIYIVQCLMETDLYKLLKT~QKLSNDHVCYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLLN~TTCDLKICDFGLAR~~~~~VT~~~~DPQTDHTGFLTEYVATRWYRAPEIMLNS~KGYTKSIDVWSVGCILAEMLSNRPLFPGKHYLDQLNLILAVVGSPSNADLQCIINDKARSYLIS 
6754634.m   ~~~PTVPYGEFRSVYVVLDLMESDLHQIIHSSQPLTLEHVRYFLYQLLRGLKYMHSAQVIHRDLK~~~~~~~~~PSNLLVN~ENCELKIGDFGMARG~~~~LC~~~~TSPAEHQYFMTEYVATRWYRAPELMLSL~HEYTQAIDLWSVGCIFGEMLARRQLFPGKNYVHQLQLIMMVLGTPSPAVIQAVGAERVRAYIQS 
Erk5        ~~~PTVPYGEFKSVYVVLDLMESDLHQIIHSSQPLTLEHVRYFLYQLLRGLKYMHSAQVIHRDLK~~~~~~~~~PSNLLVN~ENCELKIGDFGMARG~~~~LC~~~~TSPAEHQYFMTEYVATRWYRAPELMLSL~HEYTQAIDLWSVGCIFGEMLARRQLFPGKNYVHQLQLIMMVLGTPSPAVIQAVGAERVRAYIQS 
15231196.p  ~~~~PPLRRQFSDVYISTELMDTDLHQIIRSNQSLSEEHCQYFLYQLLRGLKYIHSANIIHRDLK~~~~~~~~~PSNLLLN~ANCDLKICDFGLAR~~~~~PT~~~~S~~~~ENDFMTEYVVTRWYRAPELLLNS~SDYTAAIDVWSVGCIFMELMNRKPLFPGKDHVHQMRLLTELLGTPTESDLGFTHNEDAKRYIRQ 
15224359.p  ~~~~PPLRNAFNDVYIAYELMDTDLHQIIRSNQALSEEHCQYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLLN~ANCDLKICDFGLAR~~~~~VT~~~~S~~~~ESDFMTEYVVTRWYRAPELLLNS~SDYTAAIDVWSVGCIFMELMDRKPLFPGRDHVHQLRLLMELIGTPSEEELEFLN~ENAKRYIRQ 
15231753.p  ~~~~PPQRDSFEDVYIVNELMEFDLYRTLKSDQELTKDHGMYFMYQILRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLLS~TQCDLKICDFGLAR~~~~~AT~~~~P~~~~ESNLMTEYVVTRWYRAPELLLGS~SDYTAAIDVWSVGCIFMEIMNREPLFPGKDQVNQLRLLLELIGTPSEEELGSLS~EYAKRYIRQ 
18378855.p  ~~~~PPQPDNFNDVHIVYELMDTDLHHIIRSNQPLTDDHSRFFLYQLLRGLKYVHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLLN~ANCDLKIGDFGLAR~~~~~TK~~~~S~~~~ETDFMTEYVVTRWYRAPELLLNC~SEYTAAIDIWSVGCILGEIMTREPLFPGRDYVQQLRLITELIGSPDDSSLGFLRSDNARRYVRQ 
15234152.p  ~~~~PPQRENFNDVYIVYELMDTDLHQIIRSNQPLTDDHCRFFLYQLLRGLKYVHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLLLN~ANCDLKLGDFGLAR~~~~~TK~~~~S~~~~ETDFMTEYVVTRWYRAPELLLNC~SEYTAAIDIWSVGCILGETMTREPLFPGKDYVHQLRLITELIGSPDDSSLGFLRSDNARRYVRQ 
30690210.p  ~~~~PPQRDIFNDVYIVYELMDTDLQRILRSNQTLTSDQCRFLVYQLLRGLKYVHSANILHRDLR~~~~~~~~~PSNVLLN~SKNELKIGDFGLAR~~~~~TT~~~~S~~~~DTDFMTEYVVTRWYRAPELLLNC~SEYTAAIDIWSVGCILGEIMTGQPLFPGKDYVHQLRLITELVGSPDNSSLGFLRSDNARRYVRQ 
15223026.p  ~~~~LPEKERFEDVYIVYELMDTDLHQIIRSTQTLTDDHCQYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PSNLVLN~TNCDLKICDFGLAR~~~~~TS~~~~N~~~~ETEIMTEYVVTRWYRAPELLLNS~SEYTGAIDIWSVGCIFMEILRRETLFPGKDYVQQLKLITELLGSPDDSDLDFLRSDNARKYVKQ 
18406388.p  ~~~~ANHKRSFKDVYLVYELMDTDLHQIIKSSQVLSNDHCQYFLFQLLRGLKYIHSANILHRDLK~~~~~~~~~PGNLLVN~ANCDLKICDFGLAR~~~~~TS~~~~NT~~~KGQFMTEYVVTRWYRAPELLLCC~DNYGTSIDVWSVGCIFAELLGRKPVFPGTECLNQIKLIINILGSQREEDLEFIDNPKAKRYIES 
15218451.p  ~~~~PIHKMSFKDVYLVYELMDTDLHQIIKSSQVLSNDHCQYFLFQLLRGLKYIHSANILHRDLK~~~~~~~~~PGNLLVN~ANCDLKICDFGLAR~~~~~AS~~~~NT~~~KGQFMTEYVVTRWYRAPELLLCC~DNYGTSIDVWSVGCIFAELLGRKPIFQGTECLNQLKLIVNILGSQREEDLEFIDNPKAKRYIRS 
15224120.p  ~~~~PANRSSFKDVYLVYELMDTDLHQIIKSSQSLSDDHCKYFLFQLLRGLKYLHSANILHRDLK~~~~~~~~~PGNLLVN~ANCDLKICDFGLAR~~~~~TS~~~~QG~~~NEQFMTEYVVTRWYRAPELLLCC~DNYGTSIDVWSVGCIFAEILGRKPIFPGTECLNQLKLIINVVGSQQESDIRFIDNPKARRFIKS 
15234397.p  ~~~~PTHRYSFRDVYLVYELMDSDLNQIIKSSQSLSDDHCKYFLFQLLRGLKYLHSANILHRDLK~~~~~~~~~PGNLLVN~ANCDLKICDFGLAR~~~~~T~~~~~~~~~~YEQFMTEYVVTRWYRAPELLLCC~DNYGTSIDVWSVGCIFAEILGRKPIFPGTECLNQLKLIINVVGSQQDWDLQFIDNQKARRFIKS 
15231915.p  ~~~~PPSKREFKDIYVVFELMESDLHQVIKANDDLTREHHQFFLYQMLRALKYMHTANVYHRDLK~~~~~~~~~PKNILAN~ANCKLKVCDFGLAR~~~~~VS~~~~FNDTPTTVFWTDYVATRWYRAPELCGSFCSKYTPAIDIWSIGCIFAEVLTGKPLFPGKSVVHQLDLITDLLGTPKSETIAGVRNEKARKYLNE 



15220806.p  ~~~~PPSKREFKDIYVVFELMESDLHQVIKANDDLTREHHQFFLYQMLRALKFMHTANVYHRDLK~~~~~~~~~PKNILAN~ANCKLKVCDFGLAR~~~~~VA~~~~FNDTPTTVFWTDYVATRWYRAPELCGSFFSKYTPAIDVWSIGCIFAEVLTGKPLFPGKSVVHQLELITDLLGTPKSETISGVRNDKARKYLTE 
18406088.p  ~~~~PPSRREFKDIYVVFELMESDLHQVIKANDDLTREHYQFFLYQLLRALKYIHTANVYHRDLK~~~~~~~~~PKNILAN~ANCKLKICDFGLAR~~~~~VA~~~~FNDTPTTIFWTDYVATRWYRAPELCGSFYSKYTPAIDIWSIGCIFAEVLMGKPLFPGKNVVHQLDLMTDLLGTPSLDTISRVRNEKARRYLTS 
30685711.p  ~~~~PPSRREFRDIYVVFELMESDLHQVIKANDDLTPEHYQFFLYQLLRGLKYVHAANVFHRDLK~~~~~~~~~PKNILAN~ADCKLKICDFGLAR~~~~~VS~~~~FNDAPTAIFWTDYVATRWYRAPELCGSFFSKYTPAIDIWSVGCIFAEMLLGKPLFPGKNVVHQLDLMTDFLGTPPPESISRIRNEKARRYLSS 
15220976.p  ~~~~PPSRREFRDIYVVFELMESDLHQVIKANDDLTPEHYQFFLYQLLRGLKYVHAANVFHRDLK~~~~~~~~~PKNILAN~ADCKLKICDFGLAR~~~~~VS~~~~FNDAPTAIFWTDYVATRWYRAPELCGSFFSKYTPAIDIWSVGCIFAEMLLGKPLFPGKNVVHQLDLMTDFLGTPPPESISRIRNEKARRYLSS 
18410420.p  ~~~~PPSRREFRDVYVVFELMESDLHQVIKANDDLTPEHHQFFLYQLLRGLKYVHAANVFHRDLK~~~~~~~~~PKNILAN~ADCKLKICDFGLAR~~~~~VS~~~~FNDAPTAIFWTDYVATRWYRAPELCGSFFSKYTPAIDIWSVGCIFAEMLLGKPLFPGKNVVHQLDIMTDFLGTPPPEAISKIRNDKARRYLGN 
18401750.p  ~~~~PPSRREFRDIYVVFELMESDLHQVIKANDDLTPEHYQFFLYQLLRGLKFIHTANVFHRDLK~~~~~~~~~PKNILAN~SDCKLKICDFGLAR~~~~~VS~~~~FNDAPSAIFWTDYVATRWYRAPELCGSFFSKYTPAIDIWSIGCIFAEMLTGKPLFPGKNVVHQLDIMTDLLGTPPPEAIARIRNEKARRYLGN 
30677926.p  ~~~~PPCRKEFKDIYVVFELMESDLHHVLKVNDDLTPQHHQFFLYQLLRGLKFMHSAHVFHRDLK~~~~~~~~~PKNILAN~ADCKIKICDLGLAR~~~~~VS~~~~FTDSPSAVFWTDYVATRWYRAPELCGSFYSNYTPAIDMWSVGCIFAEMLTGKPLFPGKNVVHQLELVTDLLGTPSPITLSRIRNEKARKYLGN 
15239634.p  ~~~~PPSRREFRDIYVVFELMESDLHQVIKANDDLTPEHYQFFLYQLLRGLKYIHTANVFHRDLK~~~~~~~~~PKNILAN~ADCKLKICDFGLAR~~~~~VA~~~~FNDTPTAIFWTDYVATRWYRAPELCGSFFSKYTPAIDIWSIGCIFAELLTGKPLFPGKNVVHQLDLMTDMLGTPSAEAIGRVRNEKARRYLSS 
C04G6.1.AA  ~~~~~AEGAHGKDIYLVMDLMETDLHQILHSRQTLMEQHFQYFFYQLLRGLKYLHSAGIIHRDLK~~~~~~~~~PSNLLLN~GDCLLRIADFGMARAYASASTVR~~~DDANVGGHMTQYVSTRWYRAPEILFSM~VEYDTKVDLWSAGCIFAEMLLRRQLFPGKDSVSQIKMIVYYLGSPEEEVINRITSDLVRDSIEA 
F09C12.2.A  ~~~~~RESGSGQDIYIVMDLMETDLLSVLKSNQTLNEKHFQYFFYQILKGLKYLHSAGIIHRDLK~~~~~~~~~PANLLLN~EDCSLKIADFGMSRSGPSTKTTPNTSPNAHISGDLSQYVSTLWYRAPEILLSM~GEYDTQVDIWSAGCILAEMLLLRPIFTGTDSYSQIQLLIEYLGTPDEQVIRRIKSPSIRDYISS 
27369906.m  ~DL~QGELFKFSVAYIVQEYMETDLACLLEQ~GTLTEDHAKLFMYQLLRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PANIFISTEDLVLKIGDFGLAR~~~~~~~~~IVDQHYSHKGYLSEGLVTKWYRSPRLLLSP~NNYTKAIDMWAAGCILAEMLTGKMLFAGAHELEQMQLILDTIPVVREEDKEELLRVMPSFVS~S 
Erk4        ~DL~QGELFKFSVAYIVQEYMETDLARLLEQ~GTLAEEHAKLFMYQLLRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PANIFISTEDLVLKIGDFGLAR~~~~~~~~~IVDQHYSHKGYLSEGLVTKWYRSPRLLLSP~NNYTKAIDMWAAGCILAEMLTGRMLFAGAHELEQMQLILETIPVIREEDKDELLRVMPSFVS~S 
27679318.r  ~DL~QGELFKFSVAYIVQEYMETDLACLLEQ~GTLTEEHAKLFMYQLLRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PANIFISTEDLVLKIGDFGLAR~~~~~~~~~IADQHYSHK~~~~~~~~~~~~~~PCSVSPV~VRYT~~~~~~~~~~VVFRLCDQNLLVLRDLALHTMGCLMLLVSLAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31560797.m  TDD~VGSLTELNSVYIVQEYMETDLANVLEQ~GPLLEEHARLFMYQLLRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PANLFINTEDLVLKIGDFGLAR~~~~~~~~~IMDPHYSHKGHLSEGLVTKWYRSPRLLLSP~NNYTKAIDMWAAGCIFAEMLTGKTLFAGAHELEQMQLILDSIPVVHEEDRQELLSVIPVYIRND 
Erk3        TDD~VGSLTELNSVYIVQEYMETDLANVLEQ~GPLLEEHARLFMYQLLRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PANLFINTEDLVLKIGDFGLAR~~~~~~~~~IMDPHYSHKGHLSEGLVTKWYRSPRLLLSP~NNYTKAIDMWAAGCIFAEMLTGKTLFAGAHELEQMQLILESIPVVHEEDRQELLSVIPVYIRND 
13928856.r  TDD~VGSLTELNSVYIVQEYMETDLANVLEQ~GPLLEEHARLFMYQLLRGLKYIHSANVLHRDLK~~~~~~~~~PANLFINTEDLVLKIGDFGLAR~~~~~~~~~IMDPHYSHKGHLSEGLVTKWYRSPRLLLSP~NNYTKAIDMWAAGCIFAEMLTGKTLFAGAHELEQMQLILESIPVVHEEDRQELLSVIPVYIRND 
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CG2309.AA   NIQRDRRYSLDEMMKNCCDDGISLVKALLVLNPHNRLTAKEAIRHPYVSRFQYASAEMDLHMDVVPPLKDHV~~RYDVDQYR~~~~~~~NSLY~~ELIDRETSCSNRTVSNSTPSSNRDELPKPVRVTKQARTTSAKQPTTSPAERKKEPSSVDXAAAPPAPAATAPAVPRK~SGDKSVPKCQHNNAAVQRELAA~~~~~ 
C05D10.2.A  MPQRPRK~PLDLIITQSQTAAIDMVQRLLIFAPQKRLTVEQCLVHPYVVQFHNPSEEPVLNYEVYPPLPDHI~~QLSIDDYR~~~~~~~DRLY~~EMIDEKKASFKRIQHEKIRPYGEDKSRAPIAQAECSDTDYDTARSLQRTTSMDKNNSSSHDSSSGTLRER~~~~~~~~~~AASAESRTSKDSNGEMRNGNG~~~~ 
28486935.m  LGSRPQQTLDALLPPDTPPEALDLLKRLLAFAPDKRLSAEQALQHPYVQRFHCPDREWARESDVRLPVHEGD~~QLSAPEYR~~~~~~~KRLY~~QIILEQSGNSRSPREEG~LGVVASRAELRASPARTQSLKSGVLPQVPAETPARKRGPKPPRSPGHDPEHV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GRGERPPG~~~~ 
20903997.m  LGSRPQQTLDALLPPDTPPEALDLLKRLLAFAPDKRLSAEQALQHPYVQRFHCPDREWARESDVRLPVHEGD~~QLSAPEYR~~~~~~~KRLY~~QIILEQSGNSRSPREEG~LGVVASRAELRASPARTQSLKSGVLPQVPAETPARKRGPKPPRSPGHDPEHV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GRGERPPG~~~~ 
29244575.m  LGSRPQQTLDALLPPDTPPEALDLLKRLLAFAPDKRLSAEQALQHPYVQRFHCPDREWARESDVRLPVHEGD~~QLSAPEYR~~~~~~~KRLY~~QIILEQSGNSRSPREEG~LGVVASRAELRASPARTQSLKSGVLPQVPAETPARKRGPKPPRSPGHDPEHVE~~~~~~~VRRQSSDPLFQLPPPGRGERPPG~~~~ 
27662128.r  LGSRPRQTLDALLPPDTPPEALDLLKRLLAFAPDKRLSAEQALQHPYVQRFHCPDREWTRGSDVRLPVHEGD~~QLSAPEYR~~~~~~~NRLY~~QMILERRRNSRSPREED~LGVVASRAELRAS~~QRQSLKPGVLPQVLAETPARKRGPKPQNGHGHDPEHVE~~~~~~~VRRQSSDPLYQLPPPGSGERPPG~~~~ 
27545428.r  LGSRPRQTLDALLPPDTPPEALDLLKRLLAFAPDKRLSAEQALQHPYVQRFHCPDREWTRGSDVRLPVHEGD~~QLSAPEYR~~~~~~~NRLY~~QMILERRRNSRSPREED~LGVVASRAELRAS~~QRQSLKPGVLPQVLAETPARKRGPKPQNGHGHDPEHVE~~~~~~~VRRQSSDPLYQLPPPGSGERPPG~~~~ 
Erk7        LGSRPRQTLDALLPPDTSPEALDLLRRLLVFAPDKRLSATQALQHPYVQRFHCPSDEWAREADVRPRAHEGV~~QLSVPEYR~~~~~~~SRVY~~QMILECGGSSGTSREKGPEGVSPSQAHLHKP~~~~~~~~~RADPQLPSRTPVQGPRPRPQSSPGHDPAEHESPRAAKNVPRQNSAPLLQTALLGNGERPPG~~~~ 
2erk_       LPHKNKVPWNRLFP~NADSKALDLLDKMLTFNPHKRIEVEQALAHPYLEQYYDPSDEPIAEAPFKFDMELDD~~~LPKEKLK~~~~~~~ELIF~~EETARF~QPG~~~~~~~~~~~~~~~~YRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
16758698.r  LPHKNKVPWNRLFP~NADSKALDLLDKMLTFNPHKRIEVEQALAHPYLEQYYDPSDEPIAEAPFKFDMELDD~~~LPKEKLK~~~~~~~ELIF~~EETARF~QPG~~~~~~~~~~~~~~~~YRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754632.m   LPHKNKVPWNRLFP~NADSKALDLLDKMLTFNPHKRIEVEQALAHPYLEQYYDPSDEPIAEAPFKFDMELDD~~~LPKEKLK~~~~~~~ELIF~~EETARF~QPG~~~~~~~~~~~~~~~~YRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Erk2        LPHKNKVPWNRLFP~NADSKALDLLDKMLTFNPHKRIEVEQALAHPYLEQYYDPSDEPIAEAPFKFDMELDD~~~LPKEKLK~~~~~~~ELIF~~EETARF~QPG~~~~~~~~~~~~~~~~YRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21489933.m  LPSKTKVAWAKLFP~KSDSKALDLLDRMLTFNPNKRITVEEALAHPYLEQYYDPTDEPVAEEPFTFDMELDD~~~LPKERLK~~~~~~~ELIF~~QETARF~QPG~~~~~~~~~~~~~~~~APEGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
8393331.r   LPSKTKVAWAKLFP~KSDSKALDLLDRMLTFNPNKRITVEEALAHPYLEQYYDPTDEPVAEEPFTFDMELDD~~~LPKERLK~~~~~~~ELIF~~QETARF~QPG~~~~~~~~~~~~~~~~APEAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Erk1        LPSKTKVAWAKLFP~KSDSKALDLLDRMLTFNPNKRITVEEALAHPYLEQYYDPTDEPVAEEPFTFAMELDD~~~LPKERLK~~~~~~~ELIF~~QETARF~QPG~~~~~~~~~~~~~~~~VLEAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
mpk-1.AA    LPHKPKQPWARLYP~GADPRALDLLDKMLTFNPHNRIDIEQALAHPYLEQYYDPGDEPVCEEPFTLEMEFDD~~~LPKEKLK~~~~~~~ELIW~~EEAEAH~HRR~~~~~~~~~~~~~~~~MEAEAAARNNGGQNPV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754634.m   LPPRQPVPWETVYP~GADRQALSLLGRMLRFEPSARISAAAALRHPFLAKYHDPDDEPDCAPPFDFAFDREA~~~LTRERIK~~~~~~~EAIV~~AEIEDF~HARREGIRQQIRFQPSLQPVASEPVCPDVEMPSPWAPSGDCAMESPPPALPPCSDPAPD~~~~~~~TVDLTLQPAPPASELAPPKREGAISDNTKAAL 
Erk5        LPPRQPVPWETVYP~GADRQALSLLGRMLRFEPSARISAAAALRHPFLAKYHDPDDEPDCAPPFDFAFDREA~~~LTRERIK~~~~~~~EAIV~~AEIEDF~HARREGIRQQIRFQPSLQPVASEPGCPDVEMPSPWAPSGDCAMESPPPAPPPCPGPAPD~~~~~~~TIDLTLQPPPPVSEPAPPKKDGAISDNTKAAL 
15231196.p  LPNFPRQPLAKLFS~HVNPMAIDLVDRMLTFDPNRRITVEQALNHQYLAKLHDPNDEPICQ~KPFS~FEFEQ~QPLDEEQIK~~~~~~~EMIY~~QEAIAL~NPTYG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15224359.p  LPPYPRQSITDKFP~TVHPLAIDLIEKMLTFDPRRRITVLDALAHPYLNSLHDISDEPECT~IPFN~FDFEN~HALSEEQMK~~~~~~~ELIY~~REALAF~NPEYQQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15231753.p  LPTLPRQSFTEKFP~NVPPLAIDLVEKMLTFDPKQRISVKEALAHPYLSSFHDITDEPECS~EPFN~FDLDE~HPFSEEQFR~~~~~~~ELIY~~CEALAF~NPETSND~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18378855.p  LPQYPRQNFAARFP~NMSVNAVDLLQKMLVFDPNRRITVDEALCHPYLAPLHEYNEEPVCV~RPFH~FDFEQ~PSLTEENIK~~~~~~~ELIY~~RESVKF~NP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15234152.p  LPQYPRQNFAARFP~NMSAGAVDLLEKMLVFDPSRRITVDEALCHPYLAPLHDINEEPVCV~RPFN~FDFEQ~PTLTEENIK~~~~~~~ELIY~~RETVKF~NPQDSV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30690210.p  LPRYPKQQFAARFP~KMPTTAIDLLERMLVFDPNRRISVDEALGHAYLSPHHDVAKEPVCS~TPFS~FDFEH~PSCTEEHIK~~~~~~~ELIY~~KESVKF~NPDH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15223026.p  LPHVQKQSFREKFP~NISPMALDLAEKMLVFDPSKRITVDEALKQPYLASLHEINEEPTCP~TPFS~FDFEE~TALDEQDIK~~~~~~~ELVW~~RESLHF~KNM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18406388.p  LPYSPGISFSRLYP~GANVLAIDLLQKMLVLDPSKRISVTEALQHPYMAPLYDPSANPPAQ~VPID~LDVDEDEDLGAEMIR~~~~~~~ELMW~~KEMIHY~HPEAATINNNEVSEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15218451.p  LPYSPGMSLSRLYP~GAHVLAIDLLQKMLVFDPSKRISVSEALQHPYMAPLYDPNANPPAQ~VPID~LDVD~~EDLREEMIR~~~~~~~EMMW~~NEMLHY~HPQASTLN~~~~TEL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15224120.p  LPYSRGTHLSNLYP~QANPLAIDLLQRMLVFDPTKRISVTDALLHPYMAGLFDPGSNPPAH~VPIS~LDID~~ENMEEPVIR~~~~~~~EMMW~~NEMLYY~HPEAEISNA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15234397.p  LPFSKGTHFSHIYP~HANPLAIDLLQRMLVFDPTKRISVSDALLHPYMEGLLEPECNPSEN~VPVSSLEID~~ENMEGDMIR~~~~~~~EMMW~~EEMLHY~LPRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15231915.p  MRKKNLVPFSQKFP~NADPLALRLLQRLLAFDPKDRPTAAEALADPYFKCLAKVEREPSCQPISKMEFEFER~RRLTKDDIR~~~~~~~ELIY~~REILEY~HPQLLKDYMN~SEGS~~SFLYPSAIGHLRKQFAYLEENSGK~~~~~SGPVIPPDRKHAS~~~~~~~LPRS~AVHSSAVNSNAQPSLNASDSRRVSIEP 
15220806.p  MRKKNPVTFSQKFS~KADPLALRLLQRLLAFDPKDRPTPAEALADPYFKGLSKIEREPSSQQISKMEFEFER~RRLTKDDIR~~~~~~~ELIY~~REILEY~HPQLLKDYMSGSEGS~~NFVYPSAIGHLRQQFTYLEENSSR~~~~~NGPVIPLERKHAS~~~~~~~LPRS~TVHSTVVHSTSQPNLGATDSRRVSFEP 
18406088.p  MRKKPPIPFAQKFP~NADPLSLKLLERLLAFDPKDRPTAEEALADPYFKGLAKVEREPSCQPITKMEFEFER~RKVTKEDIR~~~~~~~ELIS~~REILEY~HPQLLKDHMNGADKA~~SFLYPSAVDQFRRQFAHLEENSGK~~~~~TGPVAPLERKHAS~~~~~~~LPRSTVIHSTAVARGGQPKLMNNTN~~~TLNP 
30685711.p  MRKKQPVPFSHKFP~KADPLALRLLERLLAFDPKDRASAEDALADPYFSGLSNSEREPTTQPISKLEFDFER~KKLVKDDVR~~~~~~~ELIY~~REILEY~HPQMLEEYLRGGDQL~~SFMYPSGVDRFKRQFAHLEENQGKPGAAGGGRSTALHRHHAS~~~~~~~LPRE~~~~~~RVPAPNGETAEESS~~~~~~~~ 
15220976.p  MRKKQPVPFSHKFP~KADPLALRLLERLLAFDPKDRASAEDALADPYFSGLSNSEREPTTQPISKLEFDFER~KKLVKDDVR~~~~~~~ELIY~~REILEY~HPQMLEEYLRGGDQL~~SFMYPSGVDRFKRQFAHLEENQGKPGAAGGGRSTALHRHHAS~~~~~~~LPRE~~~~~~RVPAPNGETAEESS~~~~~~~~ 
18410420.p  MRKKQPVPFSKKFP~KADPSALRLLERLIAFDPKDRPSAEEALADPYFNGLSSKVREPSTQPISKLEFEFER~KKLTKDDIR~~~~~~~ELIY~~REVMS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLYISSLV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18401750.p  MRRKPPVPFTHKFP~HVDPLALRLLHRLLAFDPKDRPSAEEALADPYFYGLANVDREPSTQPIPKLEFEFER~RKITKEDVR~~~~~~~ELIY~~REILEY~HPQMLQEYLRGGEQT~~SFMYPSGVDRFKRQFAHLEENYGK~~~~~GEKGSPLQRQHAS~~~~~~~LPRE~~~~~~RVPAPKKENGSHNH~~~~~~~~ 
30677926.p  MRRKDPVPFTHKFP~NIDPVALKLLQRLIAFDPKDRPSAEEALADPYFQGLANVDYEPSRQPISKLEFEFER~RKLTRDDVR~~~~~~~ELMY~~REILEY~HPQMLQEYLQGEENINSHFLYPSGVDQFKQEFARLEEHNDD~~~EEEHNSPPHQRKYTS~~~~~~~LPRE~~~~~~RVCSSEDE~GSDSV~~~~~~~~ 
15239634.p  MRKKKPIPFSHKFP~HTDPLALRLLEKMLSFEPKDRPTAEEALADVYFKGLAKVEREPSAQPVTKLEFEFER~RRITKEDVR~~~~~~~ELIY~~RESLEY~HPKMLKEYLDGSEPT~~NFMYPSAVEHFKKQFAYLEEHYKN~~~~GTSHNPPERQQHAS~~~~~~~LPRA~~~~~~CVLYSDNNHPVAQQSSAEVTDG 
C04G6.1.AA  CGRKTPLPFSAIFP~KASPEARNMVSYLLQISPWKRYSADQILQHPFMAQYHNDQYEPLCPPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
F09C12.2.A  FGPKTPLPFTAMFP~NASIEARNIVSKMLQISPWKRFSAEQLLEEPFVKHWHTVKNEPSCPNHIRQNLLETA~~KYEGDVIIKGLQEEIDDIPMGRCEQDKKNAEDNSEVGSYNCPSNRDHRDSSRRAHHPNEIYVSPTVMMVMRHSERVDDCCPGWIEKCNKEGKYEPFDLNMPTRLPIQRPLKDYTRDTCITRSGAVL 
27369906.m  TWEVKRPLRKLLPD~~VNSEAIDFLEKILTFNPMDRLTAEMGLQHPYMSPYSCPEDEPTSQHPFRIEDEIDDIVLMAASQSQLSNWD~~~~RYPVSLSSDLEWRPDRCQDASEVQRDPRAGSTPL~AEDVQVDPRKDSQSSSERFLEQSHSS~~~~~~~~~~~~~~~MERAFEADYGRSCDYKVGSPSYLDKLLWRDNKP 
Erk4        TWEVKRPLRKLLPE~~VNSEAIDFLEKILTFNPMDRLTAEMGLQHPYMSPYSCPEDEPTSQHPFRIEDEIDDIVLMAANQSQLSNWDTCSSRYPVSLSSDLEWRPDRCQDASEVQRDPR~GFGAL~AEDVQVDPRKDSHSSSERFLEQSHSS~~~~~~~~~~~~~~~MERAFEADYGRSCDYKVGSPSYLDKLLWRDNKP 
27679318.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DPAGQRTANIRKQQ~~~~~~~~~~~~NASQRGLLINSWFTDPWLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QPHKNSELSHVPREAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~REGSSE~~~EEMSGG~~~~~~~~~~~~~~~EEKEVKRDVN~~~~~~~~~~~~MAAILYSS~~~ 
31560797.m  MTEPHRPLTQLLPG~~ISREALDFLEQILTFSPMDRLTAEEALSHPYMSIYSFPTDEPISSHPFHIEDEVDDILLMDETHSHIYNWER~~~~YHDCQFSEHDWPIHNNFDIDEVQLDPRALSDVTDEEEVQVDPRKYLDGDREKYLEDPAFDTSYSAEPCWQYPDHHENKYCDLECSHTCNYKTRSSPYLDNLVWRESEV 
Erk3        MTEPHKPLTQLLPG~~ISREALDFLEQILTFSPMDRLTAEEALSHPYMSIYSFPMDEPISSHPFHIEDEVDDILLMDETHSHIYNWER~~~~YHDCQFSEHDWPVHNNFDIDEVQLDPRALSDVTDEEEVQVDPRKYLDGDREKYLEDPAFDTNYSTEPCWQYSDHHENKYCDLECSHTCNYKTRSSSYLDNLVWRESEV 
13928856.r  MTEPHKPLTQLLPG~~ISREALDFLEQILTFSPMDRLTAEEALSHPYMSIYSFPTDEPISSHPFHIEDEVDDILLMDETHSHIYNWER~~~~YHDCQFSEHDWPIHNNFDIDEVQLDPRALSDVTDEEEVQVDPRKYLDGDREKYLEDPAFDTSYSAEPCWQYPDHHENKYCDLECSHTCNYKTRSPSYLDNLVWRESEV 
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CG2309.AA   ~VAAAAAVARRKKSSWQSQAQSQGKFHTEAKAHVQTAIQTQKDNIKDSPPRMIQESQSLTEAKAPIPKNRYSNKMCQEKKYKKKHHSMSCITRDTFPSETEHRQQREERAYQRQMKRELQLKESYRRRIEAESEPLKETTEQESKTIKVIEQKVCEHTEKKADESLSKDQQKDSITFGTCVRERIHHLELEMEKCTEELV 
C05D10.2.A  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~NTPSSIKQRRRSVERAR~~LFANIKPSKILHPHKLISNY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
28486935.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~ATGQPPSAPSGVKTQVRAMAPSLTSQAEAQAANQALIRSDPA~~~~~~~~~~~~~~~~RGGGPRAVGARRSPAPLFSLLNKTLACVQVPSRLPREAPEPRPGRRMFGISVSQGAQGAARAALGG~~~~YSQAYGTVCRSALGRLPLLPGPRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
20903997.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~ATGQPPSAPSGVKTQVRAMAPSLTSQAEAQAANQALIRSDPA~~~~~~~~~~~~~~~~RGGGPRAVGARRSPAPLFSLLNKTLACVQVPSRLPREAPEPRPGRRMFGISVSQGAQGAARAALGG~~~~YSQAYGTVCRSALGRLPLLPGPRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29244575.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~ATGQPPSAPSGVKTQVRAMAPSLTSQAEAQAANQALIRSDPA~~~~~~~~~~~~~~~~RGGGPRAVGARR~~~~~~~~~~~~~~~~~VPSRLPREAPEPRPGRRMFGISVSQGAQGAARAALGG~~~~YSQAYGTVCRSALGRLPLLPGPRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27662128.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~ATGEPPSAPSGVKTHVRAVAPSLTSQAAAQAANQPLIRSDPA~~~~~~~~~~~~~~~~RGGGPRAVGARR~~~~~~~~~~~~~~~~~VPSRLPREAPEPRPGRRMFGISVSQGAQGAARAALGG~~~~YSQAYGTVCRSALGRLPLLPGPRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27545428.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~ATGEPPSAPSGVKTHVRAVAPSLTSQAAAQAANQPLIRSDPA~~~~~~~~~~~~~~~~RGGGPRAVGARR~~~~~~~~~~~~~~~~~VPSRLPREAPEPRPGRRMFGISVSQGAQGAARAALGG~~~~YSQAYGTVCRSALGRLPLLPGPRA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Erk7        ~~~~~~~~~~~~~~~~AKEAPPLTLSLVKPSGRGAAPSLTSQAAAQVANQALIRGDWN~~~~~~~~~~~~~~~~RGGGVRVASVQQ~~~~~~~~~~~~~~~~~VPPRLP~~~PEARPGRRMFSTSALQGAQGGARALLGG~~~~YSQAYGTVCHSALGHLPLLEGHHV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
16758698.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754632.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Erk2        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
21489933.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 



8393331.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Erk1        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
mpk-1.AA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6754634.m   KAALLKSLRSRLRDGPSAPLEAPEPRKPVTAQERQREREEKRRRRQERAKEREKRRQERERKERGAGTLGGPSTDPLAGLVLSDNDRSLLERWTRMARPPAP~~~~APAPAPAPAPAPSSAQPTSTPTGPVSQSTGP~LQPAGSIPGPASQPVCPPPGPVPQPAG~~~~~PIPAPLQTAPSTSLLASQSLVPPSGLPGSG 
Erk5        KAALLKSLRSRLRDGPSAPLEAPEPRKPVTAQERQREREEKRRRRQERAKEREKRRQERERKERGAGASGGPSTDPLAGLVLSDNDRSLLERWTRMARPAAPALTSVPAPAPAPTPTPTPVQPTSPPPGPLAQPTGPQPQSAGSTSGPVPQPACPPPGPAPHPTGPPGPIPVPAPPQIATSTSLLAAQSLVPPPGLPGSS 
15231196.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15224359.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15231753.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18378855.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15234152.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30690210.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15223026.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18406388.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15218451.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15224120.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15234397.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15231915.p  SRNGVV~~~~PSTSAYSTKPLGPPPRVP~SGKPGRVVESSVTYENDRNLKESSYDARTSYYRSTVLPPQTVSPNCYFLPNTMNQEKRSGTEAASQP~KPQ~~~~~FVPTQ~~~~~CNSAKPAELN~PNPYVQSQH~~~~~~~~~~KVGIDAKLLHAQSQYGPAGAAAVAV~~~AAHRNIGAVGYGMS~~~~~~~~~~~~~ 
15220806.p  SKNGASSAGHPSTSAYPTKSIGPPPRVPPSGRPGRVVESSVSYENGRNLKEA~~~~~~~YFRSAVS~~~~~SPHCYFRPNTMTNPENRNIEASSFPPKPQNPVHQFSPTEPPAATTNQADVETMNHPNPYFQPQLPKTDQLNNNTHMAIDAKLLQAQSQFGPAGAAAVAV~~~AAHRNIGTISYSAAS~~~~~~~~~~~~ 
18406088.p  ET~~~~~~~~TQNIPFNHATIQAQQRNLSAAKPSTFMGPVAPFDNGRISRDAYD~~~~~~PRSFIR~~~~~STNLPFSQQSAATVAMGKQQERRTTMEPEKQARQISQYN~~~~~RYAPDVAINIDNNPFIMARTGMNKAENISDRIIIDTNLLQATAGIGVAAAAAAAAPGGSAHRKVGAVRYGMSKMY~~~~~~~~~~ 
30685711.p  ~~~~~~~DVERRAAAAVASTLES~~~~~~~~~~~EEADNGGGYSARNLMKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASISGSKCIGVQSKTDKEDTIAEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDNETVAELTDKVASLHNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15220976.p  ~~~~~~~DVERRAAAAVASTLES~~~~~~~~~~~EEADNGGGYSARNLMKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASISGSKCIGVQSKTDKEDTIAEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDNETVAELTDKVASLHNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18410420.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
18401750.p  ~~~~~~~DIENRSIASLVTTLESPPTSQHEGSDYRNGTSQTGYSARSLLKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASISASKCIGMKPRNKSE~~~YGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNNDTVDALSQKVAALHT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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